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V Curso de Proteomica Cuantitativa
o u;ﬁ

La proteémica permite la‘identificacion y caracteriza-
cion (i.e, modificaciones postraduccionales) de las protei-
nas presentes en proteomas y subproteomas complejos.
El desarrollo de métodos mas potentes de fraccionamiento
de muestras complejas, combinado con el empleo de nue-
vos reactivos quimicos y herramientas bioinformaticas, ha
afiadido una nueva dimension al analisis proteémico, per-
mitiendo comparar proteomas complejos mediante espec-

trometria de masas: es la protedmica cuantitativa o dife-

rencial. Asi, es posible identificar las proteinas implicadas
en multitud de procesos biolégicos, incluyendo estados
patolégicos (biomarcadores). Se trata, por tanto, de una
herramienta de enorme interés en biomedicina.

Este curso de Protedmica Cuantitativa pretende ofrecer
una exhaustiva vision teorica y practica de algunas de las
aproximaciones experimentales mas utilizadas en proted-
mica diferencial. A lo largo de cuatro dias se analizaran en
detalle técnicas como el marcaje isotdpico diferencial con
reactivos como ICPL y iTRAQ, seguido de fraccionamiento
por cromatografia liquida y analisis mediante espectrome-
tria de masas y técnicas de protedémica cuantitativa dirigi-
da (MRM). Las clases tedricas se combinaran con clases
practicas que permitiran al investigador familiarizarse con

estas técnicas y descubrir todo su potencial.

Precio del curso: (I.V.A. no incluido)

® 450 € (estudiantes de doctorado)

® 650 € (resto de alumnos)

Incluye el material didactico, ademas de los cafés y las
comidas indicadas en el programa.

Registro on-line: (1 al 15 de Febrero)

http://proteo.cnb.csic.es/gproteomics

Los organizadores se reservan el derecho a no celebrar el
curso si no se cubre un numero minimo de inscripciones

PROGRAMA

Lunes, 23 de Marzo de 2015

14:30 Llegada y acreditacion

15:00 Descripcion del curso
Dr. A. Paradela

15:10 Proteémica: principios generales
Dr. A. Paradela

16:00 Introduccion a la Espectrometria de Masas (MS)
Dr. A. Paradela

16:45 Herramientas Bioinformaticas: identificacién de proteinas
Dr. A. Medina

Martes, 24 de Marzo de 2015

10:00 Descripcion de la muestra
S. Ciordia

10:10 Preparacién de muestras: principios generales
S. Ciordia

10:45 Principios de cuantificacién por MS
R. Navajas

11:30 Café

(los grupos se iran intercambiando en las sesiones practicas)

12:00 Fundamentos de MRM
Dr. A. Paradela

12:45 Andlisis LC-QTrap (12 parte)
Dr. A. Paradela

13:30 Comida

15:00 Andlisis LC-QTrap (2? parte)
Dr. A. Paradela

16:00 Analisis de datos MRM: Identificacién/Cuantificacion
Dr. A. Paradela

Miércoles, 25 de Marzo de 2015

10:00 SILAC: principios generales
Dr. M. Marcilla

10:45 Analisis estadistico de datos proteémicos
A. Ramos (Proteobotics S.L.)

11:30 Café

(los grupos se iran intercambiando en las sesiones practicas)

12:00 Digestion y marcaje de muestras con ICPL
R. Navajas

12:45 Analisis LC-ESI lonTrap MSMS (12 parte)
R. Navajas

13:30 Comida

15:00 Analisis LC-ESI lonTrap MSMS (22 parte)
R. Navajas

16:00 Analisis de datos de ICPL: Identificacion/Cuantificacion
R. Navajas

Jueves, 26 de Marzo de 2015

10:00 2D-DIGE: principios generales
Dra. S. Gharbi

10:45 Herramientas Bioinformaticas y métodos MRM
Dr. A. Medina

11:30 Café

(los grupos se iran intercambiando en las sesiones practicas)

12:00 Digestion y marcaje de muestras con iTRAQ

S. Ciordia
12:45 Andlisis LC-ESI-QTOF MSMS (1° parte)
S. Ciordia
13:30 Comida
15:00 Analisis LC-ESI-QTOF MSMS (22 parte)
S. Ciordia
16:00 Analisis de datos de iTRAQ: Identificacion/Cuantificacion
S. Ciordia

Viernes, 27 de Marzo de 2015

10:00 Herramientas “Open-source”: cuantif. de proteinas
Dr. A. Medina

11:00 Café

11:30 Puesta en comun de los resultados. Discusion. Dudas
Mesa redonda



